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Вакцинация животных против одного серотипа ящура не создаёт иммунитета против остальных серотипов.

Заболеваемость при ящуре в не вакцинированной популяции экстремально 
высокая, до 100% особей в популяции по сравнению с другими инфекциями…



Страны свободные от ящура признанные Всемирной организацией по охране здоровья животных в 2026 году
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В 2022 году в Эфиопии идентифицирован вирус ящура SAT-2 
«новой» генетической линии – SAT-2/топотип XIV 

(SAT 2/ETH/2/2022), впоследствии вызвавший вспышки в Ираке, 
Иордании, Омане, Турции и Бахрейне

Регион Генетические линии вируса ящура 

SAT-2 вызвавшие вспышки в 2022 – 2025 гг.

Африканские 

страны
Алжир SAT 2/ topotype V

Ботсвана SAT 2/topotype II

Зимбабве SAT 2/ topotype III

Кения SAT 2/topotype IV

Малави SAT 2/ topotype II

Намибия SAT 2/ topotype III

Эфиопия SAT 2/ topotype XIV

Ближний 

Восток и 

Западная 

Евразия

Ирак SAT 2/ topotype XIV

Иордания SAT 2/ topotype XIV

Оман SAT 2/ topotype XIV

Турция SAT 2/ topotype XIV

Бахрейн SAT 2/ topotype XIV
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Дендрограмма, отражающая филогенетическое родство изолята Иордания/2023 на 

основе локуса VP1. Изолят SAT2/Иордания/2023 принадлежит генотипу SAT2/XIV, 

куда также входят изоляты из Турции, Ирака, Бахрейна и Эфиопии. 

В 2023 г. ФГБУ «ВНИИЗЖ» был выделен вирус ящура, из биоматериала КРС предоставленного Иорданией, 

относящийся к генотипу SAT-2/ топотип XIV и разработан производственный штамм вируса ящура SAT-2/XIV/2023 

и вакцинный препарат 
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Изоляты вируса ящура SAT-1 вызвавшие вспышки в Бахрейне, Ираке, Кувейте, Турции принадлежат к генотипу SAT-
1/топотип I и наиболее родственны изолятам из Кении 2017 года и Танзании 2020 года.
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Филогенетический анализ гена 
VP1 показал, что изоляты 
вируса SAT-1, выявленные на 
территории Монголии наиболее 
близки к изолятам, 
идентифицированным на 
территории Ирана в 2025 году и 
Сирии в 2026 году; уровень 
нуклеотидной идентичности по 
участку гена, кодирующего 
белок VP1, для исследованных 
изолятов составил:
- 98,2% % относительно 
вирусов, выявленных на 
территории Ирана (SAT1/UT-
KhorasaniA/1627);
- 99,3% относительно вирусов, 
выявленных в Сирии в 2026 г.;
- 99,3% относительно вируса 
SAT-1 Botswana 1/77 (номер 
регистрации в GenBank 
KF219686).
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ФГБУ «ВНИИЗЖ» разработаны вакцинные штаммы из изолятов вируса ящура SAT-1/Кения/2017 

и SAT-1/Ботсвана/1977
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Заключение

• Сотрудничество в оперативном совместном изучении экзотических 

для региона серотипов вируса ящура SAT-1 и SAT-2, обеспечит 

реализацию действенных мер по борьбе и специфической 

профилактике инфекции.

• ФГБУ «ВНИИЗЖ» в рамках выполнения обязательств Референтной 

лаборатории ВОЗЖ по ящуру рекомендовано включить 

производственные штаммы SAT-1 и SAT-2 в состав вакцинных 

препаратов для Казахстана, Кыргызстана, Узбекистана, Монголии, 

Азербайджана, Грузии и Армении.

• Превентивная разработка вакцинных препаратов против 

африканских серотипов вируса ящура, формирование резерва 

данных вакцин и/или их профилактическое применение, позволит 

снизить риск заноса и быстрого распространения экзотических 

серотипов вируса ящура в регионе.
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Однако … риск заноса типа О 

сохраняется 

Филогенетический анализ 
проведенный в ФГБУ «ВНИИЗЖ» 
показал, что изоляты вируса ящура 
типа О, представленные в мае 2026 
года из Монголии (Sukhbaatar 
province) наиболее близки к 
изолятам, выявленным на 
территории Бангладеш в 2025 году, 
Индонезии в 2022 году и Мьянмы в 
2022 году; уровень нуклеотидной 
идентичности по участку гена, 
кодирующего белок VP1, составил:
99,2-98,8% для вирусов, выявленных 
на территории Бангладеша;
95,1-95,4% для вирусов, выявленных 
в Индонезии;
94,9-95,3% для вирусов, выявленных 
в Мьянме.
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Результаты антигенного родства с шестью производственными штаммами показали, что 
максимальные значения антигенного родства (r1) представили вакцинные штаммы 
О/Оренбургский/2021 (r1≥0,48) и О/Забайкальский/2016 (r1≥0,4).

Однако … риск заноса типа О сохраняется 



СПАСИБО ЗА ВНИМАНИЕ!
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